
国家自然科学基金委员会

信息科学部

2014年8月15日

关于国家自然科学基金资助项目批准及有关事项的通知

  吉林大学   梁艳春   先生/女士：

根据《国家自然科学基金条例》的规定和专家评审意见，国家自然科学基金委

员会（以下简称自然科学基金委）决定批准资助您的申请项目。项目批准号：

，项目名称：  ，资助金额：61472158 全基因组重测序数据高维SNP相互作用研究 8

万元，项目起止年月： 年 月至 年 月，有关项目的评审意见及修0.00 2015 01 2018 12

改意见附后。

请尽早登录科学基金网络信息系统（https://isis.nsfc.gov.cn），获取《国

家自然科学基金资助项目计划书》（以下简称计划书）并按要求填写。对于有修改

意见的项目，请按修改意见及时调整计划书相关内容；如对修改意见有异议，须在

计划书电子版报送截止日期前提出。

计划书电子版通过科学基金网络信息系统（https://isis.nsfc.gov.cn）上传

，由依托单位审核后提交至自然科学基金委进行审核。审核未通过者，返回修改后

再行提交；审核通过者，打印（建议双面打印）为计划书纸质版（一式两份），由

依托单位审核并加盖单位公章后报送至自然科学基金委项目材料接收工作组。计划

书电子版和纸质版内容应当保证一致。

向自然科学基金委提交和报送计划书截止时间节点如下：

1、提交计划书电子版截止时间为 （视为计划书正式提交时2014年9月11日16点

间）；

2、提交计划书电子修改版截止时间为 ；2014年9月18日16点

3、报送计划书纸质版截止时间为 。2014年9月26日16点

请按照以上规定及时提交计划书电子版，并报送计划书纸质版，未说明理由且

逾期不报计划书者，视为自动放弃接受资助。

附件：项目评审意见及修改意见



信息科学部

2014年8月15日

附件：项目评审意见及修改意见表

项目批准号  61472158 项目负责人  梁艳春 申请代码1  F020504

项目名称  全基因组重测序数据高维SNP相互作用研究

资助类别  面上项目 亚类说明  常规面上项目

附注说明  

依托单位  吉林大学

资助金额  80.00 万元 起止年月  2015年01月 至 2018年12月

 通讯评审意见:
<1>本项目提出在全基因组关联分析的基因重测序数据的 基础上，利用信息熵的群智能搜索技
术，挖掘高维SNP的相互作用。进而揭示复杂疾病与性状的遗传机制，为分子育种和遗传改良
提供范例。项目的研究具有重要的理论和现实意义。项目的研究内容和目标明确，方案基本可
行。申请者在此方面也有一定的积累研究基础。存在的问题：1.为什么要利用如此多的启发式
搜索算法？如何处理集成它们的结果？2.如何能够保证挖掘的准确性和完整性？他们对结果分
析的影响是什么？
建议可考虑资助
<2>全基因组关联分析被广泛用于复杂疾病相关基因的探测，由于计算方法和资源的约束，目
前的全基因组关联分析主要局限于单个SNP位点与疾病的统计分析，研究有效的高维SNP相互作
用有效计算方法有重要意义。申请项目提出使用全局最大化信息熵方法删选间接的SNP相互作
用，具有一定的特色和创新之处。研究内容合理，研究目标清晰，研究方案可行，项目组成员
构成合理，善于利用机器学习方法解决相关生物信息学问题，在相关研究领域有大量的研究成
果，建议资助。
<3>这是一篇不错的申请。科学问题和具体研究内容都很明确，技术路线也清楚。我自己觉得
研究内容太多。可能仅仅研究4项研究内容的前二项就可以了。

我觉得用信息熵这种比较粗糙的整体“信息度量”方法来度量SNP相互作用的可行性需要认真
分析，但不管怎么说，这确实是一个值得探索的问题。申请人也有很好的基础，建议给予资助
。

<4>本课题基于全基因组重测序数据，对高维SNP的相互作用进行研究。项目立意新颖，对科学
问题提炼较好，具有较重要的科学研究价值。研究目标明确，内容恰当，研究方案较好，申请
者具有较好的研究基础。经费预算合理。建议资助。
 对研究方案的修改意见:


